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การศึกษาวิวัฒนาการที่เป็นรูป
เป็นร่าง มีการสรุปเป็นทฤษฎี และตีพิมพ์
เป็นหนังสือซึ่ งถือ เป็นคัมภี ร์ของการ
ศึ ก ษ า วิ วั ฒ น า ก า ร เ ริ่ ม ขึ้ น เ มื่ อ ปี 
ค.ศ.1859 โดยนักธรรมชาติวิทยาผู้มีชื่อ
เ สี ย ง ช า ร์ ล ส์ ด า ร์ วิ น ( C h a r l e s 
Darwin) ได้ตีพิมพ์หนังสือ “กำเนิดแห่ง
ชีวิต” The origin of species และได้สรุป
การค้นพบของเขาในรูปแบบของทฤษฎี
วิวัฒนาการ  

 หลังจากนั้นไม่นานการศึกษา
พันธุกรรมจึงเริ่มขึ้น ในปี ค.ศ.1866     
เกรกอร์ เมนเดล (Gregor Mendel) ค้น
พบ “กฏการถ่ายทอดทางพันธุกรรม” 
จากการทดลองขยายพันธุ์ต้นถั่ว ต่อมา

ในปี ค.ศ.1930 อาร์.เอ.ฟิชเชอร์ (R.A. 
Fisher) ค้นพบกฎของยีนจากการคัด
เลือกโดยธรรมชาติ (The genetical 
theory of natural selection) เอส.ไรต์ 
(S. Wright) นำเสนอเรื่องวิวัฒนาการใน
ประชากรเมเดลเลี่ยน (Evolution in 
Mendel ian) และเจ.บี . เอส.ฮัล เดน 
(J.B.S. Haldane) นำเสนอเรื่องเหตุแห่ง
วิวัฒนาการ (The causes of evolution) 
ในปี ค.ศ.1931 และค.ศ.1932 ตาม
ลำดับ 

จนในที่สุดในปี ค.ศ.1937 ธีโอโด
ซี อุ ส โ ด บ แ ซ น ส กี ( T h e o d o s e u s 
Dobzhansky) ได้ประมวลทฤษฎีความรู้
ด้านวิวัฒนาการ พันธุศาสตร์ และเซล

วิทยา แล้วนำเสนอเรื่องพันธุกรรมและ
กำเนิดแห่งชีวิต (Genetics and the 
origin of species) ทำให้เกิดเกิดความรู้
ความเข้าใจชีววิทยาเชิงวิวัฒนาการยุค
ใหม่ หรือ Neo-Darwinian ในช่วงปี 
ค.ศ.1930-1950 แสดงให้เห็นว่า การ
เปลี่ยนแปลงวิวัฒนาการเกิดขึ้นโดยกลไก
การคัดสรรโดยธรรมชาติ ซึ่งนำไปสู่การ
ปรับตัวเพื่อการอยู่รอดตามสภาพการณ์ที่
เ ป็ น อ ยู่ ใ น ช่ ว ง เ ว ล า ห นึ่ ง แ ล ะ ใ น ปี 
ค.ศ.1953 ฟรานซิส คริก (Francis 
C r i c k ) แ ล ะ เ จ ม ส์ วั ต สั น ( J a m e s 
Witson) ค้นพบลักษณะโครงสร้างเกลียว
คู่ของดีเอ็นเอ ช่วยไขปริศนาข้อมูลทาง
พันธุกรรม 
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DNA โมเลกุลแห่งชีวิต 
โครงสร้างสายเกลียวคู่ที่บรรจุ

ขอ้มลูทางพนัธกุรรมของสิง่มชีวีติไวภ้ายใน 
หรอื ทีรู่จ้กักนัในนามของ ดเีอน็เอ 

ฟรานซสิ ครกิ และเจมส ์วตัสนั	
ค้นพบลักษณะโครงสร้างเกลียวคู่ของ    
ดี เอ็นเอ และนำเสนอว่าสายดี เอ็นเอ
แต่ละสายทำหน้าที่เป็น “ต้นแบบ” ใน
การสร้างสายดีเอ็นเอสายใหม่ขึ้นได้ ซึ่ง
ข้อมูลต้นแบบภายใน DNA จะถูกส่งต่อ
ไปยังรุ่นลูกรุ่นหลาน 

การศึกษาสิ่ งมี ชี วิ ต ในระดับ
โครงสร้างทางพันธุกรรมของประชากร 
จะช่วยระบุชนิดพันธุ์ของสิ่งมีชีวิตให้มี
ความเที่ยงตรงยิ่งขึ้น  

อย่างไรก็ดีการเปลี่ยนแปลงของ
โครงสร้างทางกรรมพันธุ์ของประชากรที่
เปลี่ยนไปทีละเล็กทีละน้อย สามารถนำ
ไปสู่การแตกแขนงเป็นชนิดพันธุ์ใหม่เพิ่ม
ขึ้นได้ หรือที่เรียกว่า การกลายพันธุ์		

การกลายพันธุ์หรือมิวเตชั่น 
(Mu t a t i o n ) เป็นปรากฏการณ์การ
เปลี่ยนแปลงที่เกิดขึ้นในระดับยีน  ส่งผล
ใ ห้ สิ่ ง มี ชี วิ ต เ ริ่ ม มี ก า ร เ ป ลี่ ย น แ ป ล ง
ลักษณะพันธุกรรมไปจากรุ่นพ่อรุ่นแม่  

การเกิดมิวเตชั่น ทำให้รหัสพันธุ
กรรมในโครโมโซมมีความหลากหลาย 
และมีการปรับเปลี่ยน ส่งผลถึงลักษณะที่
แ ส ด ง อ อ ก ม า ซึ่ ง จ ะ แ ต ก ต่ า ง จ า ก
ประชากรเดิม เกิดความแตกต่างของ
พั น ธุ ก ร ร ม แ ล ะ เ มื่ อ มี ก า ร ถ่ า ย ท อ ด

ก ร ร ม พั น ธุ์ ชุ ด ใ ห ม่ อ อ ก ไ ป โ ด ย ผ่ า น
กระบวนการสืบพันธุ์แบบอาศัยเพศ จน
กระทั่งผ่านการคัดเลือกของธรรมชาติ
แล้ว สิ่งมีชีวิตที่มีชุดพันธุกรรมใหม่ จะ
กลายเป็นสิ่งมีชีวิตสายพันธุ์ใหม่ นำไปสู่
ความหลากหลายทางชีวภาพ และเป็น
รากฐานนำไปสู่วิวัฒนาการของสิ่งมีชีวิต   

	
ดีเอ็นเอ เปิดโลกความหลาก
หลายทางชีวภาพ 

ความก้าวหน้าด้านวิทยาการ    
ดีเอ็นเอ นอกจากจะช่วยคลีคลายปริศนา
ด้านพันธุกรรมของสิ่งมีชีวิต เช่น การ
สืบหาดีเอ็นเอเพื่อหาความเป็นพ่อแม่ลูก 
การตามร่องรอยโจรผู้ ร้ายโดยการใช้      
ดีเอ็นเอ ดีเอ็นเอยังมีความสำคัญในแง่
ของการเปดิโลกความหลากหลายของสิง่
มีชีวิตบนโลก จากเดิมที่นักวิทยาศาสตร์
อาศัยลักษณะภายนอกในการศึกษาชนิด
พันธุ์ ของสิ่ งมี ชี วิ ต แต่ปั จจุบัน เมื่ อมี

เทคโนโลยีดีเอ็นเอเข้ามา นักวิทยาศาสตร์
สามารถวิเคราะห์เจาะลึกลงไปถึงในราย
ละเอียดของโครงสร้างสารพันธุกรรม เพื่อ
ระบุชนิดพันธุ์ของสิ่ งมีชีวิตอย่างเป็น
ธรรมชาติได้ดีที่สุด 

ก า ร ไ ข ป ริ ศ น า สิ่ ง มี ชี วิ ต ที่ มี
ลักษณะภายนอกคล้ายคลึงกันจนไม่
สามารถแยกแยะชนิดพันธุ์ได้ ปัจจุบัน
สามารถใช้เทคโนโลยีตรวจดีเอ็นเอในการ
สืบหาความลับที่ซ้อนเร้นอยู่ภายในโครง
สร้างสารพันธุกรรม เช่น การตรวจสอบ
สปีชีส์เชิงซ้อน (species complex) หรือ
สปีชีส์ที่ซ่อนเร้น (cryptic species) 

		
สปีชีส์ซ่อนเร้น (cryptic 
species) คืออะไร ? 

ส ปี ชี ส์ ซ่ อ น เ ร้ น เ ป็ น ปั ญ ห า
ป ร ะ ก า ร ห นึ่ ง ใ น ท า ง อ นุ ก ร ม วิ ธ า น 
เนื่องจากการค้นพบความหลากหลาย
ของลักษณะในสิ่งมีชีวิตสปีชีส์เดียวกัน 
ทำให้ต้องมีการทบทวนการจัดจำแนก
ชนิดพันธุ์  

กล่าวคือ กลุ่มสิ่งมีชีวิตที่จัดไว้
เป็นสปีชีส์เดียวกัน โดยใช้ลักษณะทาง
สัณฐานวิทยาเพียงไม่กี่ลักษณะ หรือ
หลายลักษณะก็ตามในการจำแนก แต่
พบว่าสปีชีส์ดังกล่าวมีการแพร่กระจาย
อย่างกว้างขวางในหลายภูมิภาค กลาย
เป็นข้อสงสัย ข้อสมมติฐานว่าเป็นสปีชีส์
เดียวกันจริงหรือ ?? 

การวิเคราะห์ทางชีวโมเลกุล ไม่
ว่าจะเป็นเอนไซม์ หรือดีเอ็นเอ ในเวลา
ต่อมาพบว่ามีความแตกต่างในระดับยีน
ที่สามารถจำแนกออกเป็นสปีชีส์ใหม่แยก
ออกจากเดิมได้อีกหลายสปีชีส์ การ
วิเคราะห์ดังกล่าวถือว่าเป็นการสะท้อน 
และยืนยันให้เห็นว่า กระบวนการทาง
วิวัฒนาการเกิดขึ้นอย่างต่อเนื่อง และไม่
หยุดยั้ง 

	

กฎการถ่ายทอด
ทางพันธุกรรม 
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